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Kursplan

Faststilld av: US-EE, 2023-05-12
Giltig frdn och med: HT2023

Utbildningsniva:

Avancerad niva

Huvudomrade:

Bioinformatik

Successiv fordjupning:

AIN Avancerad niv4, har endast kurs/er pd grundnivad som férkunskapskrav

Amne:

¢ Bioinformatik

* Biologi
Biologiomrade:

Genetik

Betygsskala:

5/4/3/U0

Kraven for kursens olika betygsgrader framgér av betygskriterier, som ska finnas tillgingliga
senast vid kursstart.



Sprak:

Engelska

Behorighetskrav:

180 hp pa grundnivé, varav

60 hp biologi eller husdjursvetenskap eller hippologi eller djuromvérdnad eller veteri-
ndrmedicin alternativt

60 hp lantbruksvetenskap (varav minst 30 hp husdjursvetenskap/zoologi)

Samt

Engelska 6

Mal:

Kursen avser att ge fordjupad kunskap om metoder for studier av uppbyggnad och evolution
av eukaryota genom. Kursinnehéllet dr inriktat mot genomanalys pd husdjur men metoder
och teori dr tillimpbara pa flertalet organismer.

Efter avslutad kurs ska studenten kunna:

utforligt beskriva uppbyggnad, diversitet och evolution av olika eukaryota genom och
gener,

utforligt beskriva olika typer av genetisk variation,

utforligt forklara aktuella storskaliga metoder for analys av genetisk variation (t.ex.
helgenomsekvensering) och variation av genuttryck (t.ex. RNA-seq),

tillampa och kritiskt bearbeta grundlaggande molekylir fylogenetik-/genomik och evo-
lutiondr analys,

i detalj beskriva transkriptomets olika typer av RNA och deras funktion,
beskriva principer for transkriptionell reglering,
beskriva och planera olika tillvigagangssitt for funktionell analys av gener och genom,

sammanfatta genetisk rekombination och dess applikationer inom genomanalys,



* sammanfatta och virdera principerna for kartliggning av hela genom och jimftrande
genomik for att identifiera gener och loci som orsakar enkelt och kvantitativt neddrvda
sjukdomar, svil som viktiga fenotypiska egenskaper,

» forklara epigenetiska och epigenomiska markorer och metoder for analys av dessa,
» forklara inneborden och begreppen genomeditering och transgena djur,
» stélla samman data och tillimpa grundldggande statistik relevant for genomanalys,

* anvinda och virdera laborativa metoder inom molekylar genetik och grundldggande
bioinformatisk metodik.

Innehall:

Kursen bygger pé foreldsningar, 6vningar, diskussioner och laborationer. Innehdllet bygger
till stor del pa genomforskning pa djur. Sévil laborativ som teoretisk undervisning ar till
storsta del direkt tillampbar dven inom t.ex. human- och viaxtgenomik. Kursen baseras pa
aktuell metodik och forskning.

Datorovningar och gruppdiskussioner tacker:

* molekylir evolution och fylogenetik/-genomik,

» genetisk variation, sekvensanalys och primerdesign,

» genkartliggning och helgenomassociationsstudie (GWAS),
* analys av loci for kvantitativa egenskaper (QTL),

* helgenomsekvensering,

* epigenetik/-genomik,

» genomisk kopietalsvariation.

Mailet med datordvningarna dr att ge studenterna anvindbara verktyg for genetisk och
genomisk analys. Dirfor anviands Oppna och kostnadsfria mjukvaror vid datorévningarna
sé att studenterna kan anvinda sina egna datorer. Forutom i den skriftliga och muntliga
examinationen forekommer obligatoriska moment inom t.ex. dvningar, grupparbeten och
laborationer.

Inom kursen trinas foljande generella kompetenser: muntlig och skriftlig kommunikation,
problemlosning och kritiskt tdnkande.



Examinationsformer och fordringar for godkéand kurs:

Godkénd skriftlig och muntlig examination. Godkint deltagande i obligatoriska moment.
- Examinatorn har, om det finns skil och dr mgjligt, rétt att ge en kompletteringsuppgift
till den student som inte blivit godkédnd pa en examination. - Om studenten har ett beslut
frdn SLU om riktat pedagogiskt stod pé grund av funktionsnedsittning, kan examinatorn
ge ett anpassat prov eller lata studenten genomfora provet pa ett alternativt sitt. - Om
denna kursplan laggs ned, ska SLU besluta om 6vergdngsbestimmelser for examination
av studenter, som antagits enligt denna kursplan och @nnu inte blivit godkinda. - For
examination av sjalvstindigt arbete (examensarbete) giller dessutom att examinatorn kan
tillata studenten att gora kompletteringar efter inlamningsdatum. Mer information finns i
utbildningshandboken.

Ansvarig institution/motsvarande:

Institutionen for husdjursgenetik

Kompletterande uppgifter

Moduluppsattning:

* Laboratorieprojekt, 5.0 hp

* Datordvningar, 3.0 hp

*  Gruppdiskussioner, 3.0 hp

e Skriftlig och muntlig examination, 4.0 hp

Kursen ersitter:

BI1218, HVO0122, HV0164, HVO0187

Ovrig information:

» Riitten att delta i undervisning och/eller handledning giller endast det kurstillfille, som
studenten blivit antagen till och registrerad pa.

*  Om det finns sdrskilda skil, har studenten ritt att delta i moment som kréver obligatorisk
nérvaro vid ett senare kurstillfille. Mer information finns i utbildningshandboken.
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