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Kursplan

BI1218.1 Genomanalys, 10.0 hp

Genome Analysis

Kursen ges i Agronomprogrammet - husdjur (270 hp), Bioteknologi - masterpro-
gram, Agronomprogrammet (antagna fore 1 juli 2007) och Husdjursvetenskap -
masterprogram och som fristaende kurs

Kursplan nedlagd 2016-06-08

Version 1 1 Slukurs. Motsvarar version 1 och 2 i Ladok

Kursplan faststélld

2013-10-03
Versionen géller fr.o.m. hosten 2014

Versionen ar inte en modulversion

Amnen

Biologi/Husdjursvetenskap

Utbildningens niva

Avancerad
Moduler
Bendamning Kod Hp
Enda modul o101 10.0
Fordjupning

Kurser pa avancerad niva med endast kurser pa grundniva som forkunskapskrav, to-
talt minst 120 hp varav minst 9o hp inom nagot av relevanta huvudomraden /d&mnen.

(A1N)



Betygsskala

5/4/3/U
Kraven for kursens olika betygsgrader framgar av betygskriterier, som redovisas i

bilaga till kursplanen. Aktuell information om betygskriterier ska finnas tillgdnglig
senast vid kursstart.

Sprak

Engelska

Forkunskapskrav

Engelska B pad gymnasieniva eller motsvarande. Kunskaper motsvarande 120hp
varav gohp husdjursvetenskap/biologi eller motsvarande. Genetik ska inga.

Mal

Kursen avser att ge en fordjupad kunskap om metoder fér studier av eukaryota
och prokaryota genom samt om uppbyggnad och evolution av dessa genom. Kurs-
innehallet &r inriktat mot genomanalys pa husdjur och véxter. Metod och teori
kommer att vara tillimpbart pa flertalet organismer.

Efter genomgangen kurs ska studenten kunna:

- utforligt beskriva uppbyggnad och evolution av olika eukaryota genom och gener,
samt hur generna regleras,

- tillampa grundléggande statistik relevant for genomanalys,

- beskriva genetisk rekombination och dess applikationer inom genomanalys,

- utforligt beskriva olika typer av genetisk variation samt aktuella metoder for
analys av DNA-sekvensvariation,

- beskriva principerna fér hur man kartligger genom (inklusive helgenomsekven-
sering) och hur man anvinder genkartering respektive "reverse genetics" for att
identifiera gener som orsakar érftliga sjukdomar, reglerar viaxters forsvar eller kon-
trollerar andra viktiga fenotypiska egenskaper,

- anvinda laborativa metoder inom molekylar genetik eller bioinformatisk metodik,
- beskriva olika metoder for kartlaggning av gener (inklusive kvantitativa egenska-
per, QTL-analys),

- beskriva epigenetiska signaturer och metoder for analys av dessa,

- beskriva grundliaggande molekylar fylogenomik och evolutionédr analys,

- beskriva olika tillvigagangssétt for funktionell analys av gener och DN A-sekvensvariation,



- integrera kunskaper i genetik, molekylargenetik och bioteknologi fér att 16sa
komplexa problem av relevans for genomanalys,

- sjalvstéandigt soka, sammanfatta, tolka och kritiskt granska vetenskapliga artiklar
om genetik, molekylir genetik och genomik,

- oversiktligt beskriva vad bioinformatik ar och dess betydelse inom genomforskning.

Innehall

Kursen innehéller foreldsningar, laborationer, gruppdiskussioner och datorévningar.
Innehallet bygger till stor del pa genomforskning pa djur och vaxter. Savél laborativ
som teoretisk undervisning ar direkt tillimpbar dven inom t.ex. humangenetiken.
Genomforskning dr under mycket snabb utveckling och kursen baseras pa aktuell
metodik och forskning.

Foljande gruppdiskussioner eller datorévningar ingar i kursen:

- Vaxtgenomik

- Genetisk variation

- Molekylar fylogenomik (datorévning)

- Genkartlaggning

- Genome-wide association analysis (GWAS) (datorévning)

- Genome-wide association och quantitative trait loci (QTL) analys
- Annotering och copy-number variation analys (datorévning)

- Epigenetik

Examinationsformer och fordringar for godkand kurs

Godkénd skriftlig tentamen och muntlig redovisning av laborationsdel, samt god-
kant deltagande i obligatoriska laborationer, gruppdiskussioner och datorévningar.

e Om studenten inte blivit godkdnd pa ett prov har examinatorn ratt att ge en
kompletteringsuppgift — om det finns skél for det och om det &r mojligt.

e Om studenten har ett beslut fran SLU om sarskilt pedagogiskt stod pa grund
av funktionsnedsittning, har examinatorn ratt att ge ett anpassat prov eller
lata studenten genomféra provet pa ett alternativt satt.

e Om denna kursplan adndras, eller om kursen laggs ner, ska SLU besluta om
overgangsregler for examination av studenter som antagits enligt denna kursplan
och dnnu inte blivit godkéanda.

o For examination av sjalvstdndigt arbete (examensarbete) géiller dessutom att
examinatorn kan tillata studenten att gora kompletteringar efter inlamningsda-
tum. Mer information finns i utbildningens regelsamling



Overgangsbestimmelser

e Examination: Minst tre omprov ska erbjudas under tva ar efter det sista kurs-
tillfallet.

e Obligatoriska moment: Minst en féornyad mojlighet att uppfylla obligatoriekrav
ska erbjudas inom tva ar efter det sista kurstillféllet.

Ovriga upplysningar

Det forutsétts att studenten har kunskap om grundliggande genetiska mekanismer
(arvsmassans struktur, replikation, transkription), RNA-processning, translation,
reglering av genexpression, allmén genetik och populationsgenetik.

o Raitten att delta i undervisning och/eller handledning géller endast det kurstill-
fille som studenten blivit antagen till och registrerad pa.

e Om det finns sérskilda skél, har studenten ratt att delta i moment som kra-
ver obligatorisk nédrvaro vid ett senare kurstillfille. Mer information finns i
utbildningens regelsamling.

Ansvarig institution/motsvarande

Institutionen for husdjursgenetik

Kompletterande uppgifter

Faststdlld av: Namnden for utbildning pa grund- och avancerad niva, Fakulteten
for veterindrmedicin och husdjursvetenskap

Biologiomrade: Genetik

Ersdtter: Blog62
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